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In questa presentazione verranno trattati i seguenti

argomenti:

U Le regole di iscrizione di un soqggetto al Libro

Genealogico di Camosciata delle Alpi e Saanen:;

U Informativa progetto SHEEP&GOAT (PSRN-2014
2022).



Disciplinare del libro Genealogico delle razze
Camosciata delle Alpi e Saanen

Il LibroGenealogicalellerazzeCamosciatalelle Alpi e Saanere suddivisan 2 sezioni

1. Principale

- tutti i soggettichediscendonada genitorie nonniiscritti allamedesimasezioneprincipale
- femmine con padre e nonno materno iscritti alla sezioneprincipalee con madre e nonna
maternaiscritte almenoallasupplementare

Generazioni
D E F G 2
Nonno paterno Nonna paterna Nonno materno Nonna materna
principale principale prin¢ipale principale
B c !
Padre Madre
principale principale
A 0

Maschio o femmina iscritto/a alla principale
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Disciplinare del libro Genealogico delle razze
Camosciata delle Alpi e Saanen

Il LibroGenealogicalellerazzeCamosciatalelle Alpi e Saanere suddivisan 2 sezioni

1. Principale

- tutti i soggettichediscendonada genitorie nonniiscritti allamedesimasezioneprincipale
- femmine con padre e nonno maternoiscritti alla sezioneprincipalee con madre e nonna
maternaiscritte almenoallasupplementare

O Generazioni

F G
Nonno materno Nonna materna
principale supplementare

2

B Cc
Padre Madre 1
principale supplementare

A
Femmina iscritta alla principale
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Disciplinare del libro Genealogico delle razze
Camosciata delle Alpi e Saanen

Il LibroGenealogicalellerazzeCamosciatalelle Alpi e Saanere suddivisan 2 sezioni
2. Supplementare

- femminefiglie di uno o entrambii genitori sconosciutpreviovalutazionemorfologicaR S f f Q 8i&rd$s NJi 2

- femmine con padre iscritto alla principale e madre iscritta alla supplementarecon nonno materno
sconosciuta noniscritto allasezioneprincipalee/o nonnamaternasconosciutao noniscrittaal LG..

X

x Generazioni
G 2

X X

A
0
Femmina iscritta alla sezione
supplementare previa valutazione
morfologica
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Disciplinare del libro Genealogico delle razze
Camosciata delle Alpi e Saanen

Il LibroGenealogicalellerazzeCamosciatalelle Alpi e Saanere suddivisan 2 sezioni
2. Supplementare
- femminefiglie di uno o entrambii genitori sconosciutpreviovalutazionemorfologicaR S t f Q 8i&ards NI 2

- femmine con padre iscritto alla principale e madre iscritta alla supplementarecon nonno materno
sconosciutam noniscritto allasezioneprincipalee/o nonnamaternasconosciutao noniscrittaal LG..

x x Generazioni
| £ G |

Nonno materno Nonna materna
non iscritto L.G. non iscritta L.G

B C
Padre Madre
principale supplementare

A 0
Femmina iscritta alla sezione

supplementare
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Sono autorizzati alla riproduzione nel L.G. | soggetti
maschi con le seguenti caratteristiche

Saanen
A iscrizioneallasezioneprincipaledel LG.; s - - . .
: Difetti morfologici e genetici comportanti I'esclusione
A accertamentadi parentela(DNA) dalliscrizionea | G
A indice AggregatoQualitax + 20;
A requisitimorfo-funzionali

A Erniaombelicale

A Difetti di dentizione,prognatismo

_ _ A Criptorchidismaanchemonolaterale
Camosciatalelle Alpi: A Ermafroditismo

L _ o A Macchiesulmantello(soloSaanen)
iscrizioneallasezioneprincipaledel LG,

accertamentadi parentela(DNA)
indice AggregatoQualita0;
requisitimorfo-funzionali
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Indici genetici calcolati sulle razze Indice aggregatoQualita (IQ)

Camosciata delle Alpi e Saanen ‘ B~
= kg grasso
A Latte, Grasso e Proteina (Kg e %) Indice aggregato Globale (IG)

A Morfologia
A Indice Aggregato Produzione (Indice Qualita)

A Indice Aggregato Produzione e Morfologia (Indice Globale)

= Distanza garretti = Profilo mammella

= Orientamento capezzolo = Attacco posteriore della mammella
= Posizione impianto della mammella = kg grasso

m kg proteina
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Trend genetico Indice Qualita (1Q)

Dal 2010 al 2019

Camosciata delle Alpi

Saanen
Trend genetico Inc!ice Qualita (1Q) Trend genetico Indice Qualita (1Q)
Base genetica 2010 Base genetica 2010
100 10
60
75
= >
L Sesso 540 Sesso
@ 50 +F S - F
3 +m 3 - M
= =
25 20
0
0
2010 2013 2016 2019 2010

2013 2016 2019
Anno di nascita

Anno di nascita
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Gli argomenti che

tratteremo In questa presentazione verranno trattati i seguenti
argomenti:
Q”On(‘p“ U Le regole di iscrizione di un soggetto al Libro

Libri Genez |
~egIs agrarici
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Genealogico di Camosciata delle Alpi e Saanen;

U Informativa progetto SHEEP&GOAT (PSRN-2014
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2017 2023

Progetto finanziato nell’ambito della ]
Sottomisura 10.2 - PSRN 2014-2020 mlp

Autorita di gestione:

.. N SHEEP&GOAT
Direzione Generale dello Sviluppo Rurale ) ) | "
F.E.A. s .R. winistero delle politiche agricole alimentari, forestali e turismo alimentari, forestali e del turismo

pereiewnd “‘L’Europa investe nelle zone rurali”

ministero delle politiche agricole

FENOMICA

AZIONE 1 AZIONE 5
Scheda Caratterizzazione Fenotipica Fenotipi innovativi

T _sordaspe

" Ovino delle
Camosciata

Langhe

Conservation, Health and Efficiency \ 7

GENOMICAE SOSTENIBILITA

i Gentiledi [
Puglia

Az.7
Resistenza
Genetica alle
Malattie

= Indici genomici, .
DNA chip, WGS Len :“". ¥ Variabilita genetica Genomica della

SNP Visna Maedi sostenibilita e sostenibilita resistenza alle

i patologe

Raccolta
Germoplasma

Az. 1 Az. 2 Az. 4 Az.5 Az. 6
Caratterizzazione Caratterizzazione Benessere e Raccolta Nuovi Monitoraggio
Fenotipica Genetica Sostenibilita Fenotipi Biodiversita

O

J
CONSERVAZIONE E MIGLIORAMENTO GENETICO
( A
AZIONE 8 AZIONE 9
Banche germoplasma Indici aggregati

h AZIONE 3: verifica di congruenza dei dati d
‘ AZIONE 9: elaborazione delle informazioni ‘

Az. 2 Az 4 Az.5 Az.6 Az.7 Az. 8

J
DISSEMINAZIONE, INFORMAZIONE, RICADUTE
Caratterizzazione Indici Nuovi Dati da Biodiversita Controllo delle Raccolta e \

Attraverso la - Stazione Misurata dalla Patologie con la Conservazione del
Genomica Geromict Sperimentale Genomica Genomica Seme AZIONE 10

H ’ AZIONE 10: divulgazione e informazione d

| risultati sono stati pubblicati sul sitewvw.assonapacheesr.it

Empowerment of Small Ruminant
Istriana Fabrianese
AZIONE 2 AZIONE 4 AZIONE 6 AZIONE 7

Az. 1
Nuova Scheda
Raccolta Fenotipi

Web Site, Seminari, Brochure, Incontri, Articoli tecnici



http://www.assonapa-cheesr.it/

Azione 1 - Caratterizzaziondenaotipica delle razze e delle
. Valutazione Morfofunzmnale dei riproduttori caprini:
SpeCI%.utOCtone V I ‘32 Mmlwuel_ Ezm'LG){:S:S}réhraﬂ:mmmwm o 15[”9“3" mijenEh da0 8|e1|:Diieﬂ:iM0ranunzionali

G. Brunie G. Za aﬂz\l‘lslo Zng 2l]19
[ SCHEDA LG ] | SCHEDA PSRN

CORPO 1 - Circonfereza toracica {em)

1 - Profilo

be
[+ [s[e[7 %] Tisira sens cor
2 - Posizi impianto CAPEZZOLI 2 Lunghezza anteriore (cm)
J e -
|

1. Aggiornamentoe/o ottimizzazionedelle schededi valutazionemorfo-

funzionaleper ovini e caprinisviluppatenel progetto CHEESR _SS=ssumasans T e 1
’ ¥ § o 4 A . . ? \ /.r
2. Sviluppodi una schedadi valutazione morfologica semplificata per m-.:..,.. e ope ’:“}
IWELLA 4 Attacco posteriore) GESTIONE 1-BCS Lombare

ovini da carne(Merinizzataltaliana) 5\ /& 4 4
. e Lo AW & -
3. Redazionedi schedeper f QA RSy U #etriplodutto BwCaprini st T -

(Datifenotipicie dati genetici/genomici) \ “}!‘4‘ “‘

—SI-*IﬁIGI?IGIs ;
H H M M H H DIFETTI MORFO GENETICI {CODICI): MNOTE ESPICATIVE:
4. Rilevazionalelle caratteristichequalitative del vello maCoe e e e e —
" " [ 2 [Ma mmelasbilanciata | =>|Sostiuito da Cod. 6-7-8 PSRN_| B, b
[ 3 [Capezzoli accessor |=>|Capezzoli acc. anche mascny -
Doppi capezzoli |=>{Doppi capezzoli o shntert 5 |Fareggio Unghie (mal paregpiate]
Emia ombelicale
Gravi difetti di dentizione |=>{Difetti mandibola icora o unga)

Emafroditismo
Criptorchidismo
Gravi difetti di comatura

Difetti di maniello tollerati) [

Gravi difetti di mantelo {non tollerati

Mammella porosa

Gravi drfett forma capezzolo
Capezzoli strozzati

Altri difetti

i (maschi)
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Azione?2 - Caratterizzaziongeneticadellerazzee dellespecieallevatein Italia

Sarda
— B

Nicastrese Comisana
100 541
Massese
375
RA

Garganica
111

bStfQF YOAU?Z
6081 soggettovicaprini sono

: . : Ovino delle Langhg
Saanen stati genotipizzati 104
922 /
Camosciata delle Alpi Fabrianese
2128 108

Istriana Gentile di Puglia
81 107
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Azione?2 - Caratterizzaziongeneticadellerazzee dellespecieallevatein Italia

ADSY20ALATTIFT A2yS 602y analisi ddda&biodiversitadivL $&sthio e & $ fgranfina £ 0
per allevamento, per tutte le razze ovicaprine con almeno 3 allevamenti iscritti (tb4@l@ ovinie 1300
caprini):

A 30 razze ovinéda un minimo di 14 ad un massimo di 60 riproduttori per razza);
A 29 razze caprinéda un minimo di 11 ad un massimo di 60 riproduttori).

A Genotipizzazionécon SNP chip a media densitisoggetti che sono stati sottoposti alla valutazione della
qualita del vello:

A 200 soggetti dMerinizzataltaliana;
A 50 soggetti di Gentile di Puglia;
A 50 soggetti dSopravissana
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Azione?2 - Caratterizzaziongeneticadellerazzee dellespecieallevatein Italia

A Genotipizzazionécon SNPchip a media densita)di soggettiattivi in popolazioneper il calcolo degli indici
genomici

A 1.000so0ggettidi razzaCamosciatalelle Alpi (previsti150 maschie 850femmine)
A 800soggettidi razzaSaanenprevisti100 maschie 700femmine)

A 700soggettidi razzaComisana

A 400soggettidi razzaMassese

A 1.600so0ggettidi Sarda

A Whole Genome Sequencing( WGS) Al fine di migliorare le stime degli indici genomicidelle razzeovine e
caprinecon maggiorcompletezzali dati genomici,verrannorealizzati35 WG Scon lo scopodi poter imputare
| genotipidi sequenzaagliindividuigenotipizzaticonil chipa mediadensita Genotipizzaziondi:

A 4 becchidi razzaCamosciatalelle Alpi (in popolazione)
A 4 Dbecchidi razzaSaanen(in popolazione)

A 9 arieti di razzaSarda(allevamentodi Monastir)

A 9 arieti di razzaComisandnucleodi Asciano)

A 9 arieti di razzaMassesdnucleodi Asciano)
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Azione?2 - Caratterizzaziongeneticadellerazzee dellespecieallevatein Italia

[ 3ISYy2GALATTITA2yS y&8ttQlYoAritz2 RA {19
A 4.400 ovinicon SNP chip a media densita;
A 3.100 caprinicon SNP chip a media densita;
A 35 WGS.

TOTALE 7.535 GENOTIPIZZAZIONI
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Azione3 - Verificadi congruenzaleidati e delleinformazioni
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